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РЕФЕРАТ 
Проблема распространения бактериальных инфекций птиц, ассоциированных 
с условно-патогенными микроорганизмами, занимает значительное место в 
современной инфекционной патологии птиц. 
Цель работы – определить видовое разнообразие доминирующих этиологиче-
ски значимых бактерий, циркулирующих в промышленном птицеводстве. 
По результатам за период 2019 по 2020 г. нами были проведены бактериоло-

гические исследования патологического материала от птиц на птицефабриках различно-
го технологического направления.  

Доминирующими видами являются Escherichia coli, удельный вес которой составляет 
50,7%,  Enterococcus faecalis - 25,4% и Proteus mirabilis - 8,4%. Также из органов были 
выделены термофильные Campylobacter spp.- 4,3%., среди которых такие эпидемиологи-
чески опасные виды, как Campylobacter jejuni. Микроорганизмы были вирулентны, отли-
чались по культурально-биохимическим свойствам. 

Такие культуры как Escherichiа coli, Proteus mirabilis, Pseudomonas aeruginosa, Enter-
ococcus faecalis выделяются из многих органов, что свидетельствует о генерализованно-
сти инфекционного процесса, культуры термофильных Campylobacter spp. были выделе-
ны из печени, что указывает на органотропность этих видов микроорганизмов. 

Видовой состав выделяемой микрофлоры обусловлен эпизоотической ситуацией в 
каждом отдельном хозяйстве, следствием чего является различное процентное соотно-
шение доминирующих видов. 

Получены чистые культуры термофильных кампилобактерий на селективном агаре 
Престона с культивированием в течение 7 суток при температуре 42 0С в микроаэро-
фильных условиях. Культивирование таких видов, как Campylobacter hepaticus, было 
затруднено, поскольку они чувствительны к ряду противомикробных препаратов, ис-
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ВВЕДЕНИЕ 
 Бактериальные болезни птиц и живот-

ных, вызванные условно-патогенными 
полирезистентными микроорганизмами с 
атипичными биологическими свойствами, 
отличаются более тяжелым течением, 
хроническим или латентным инфекцион-
ным процессом, что увеличивает продол-
жительность лечения [2]. 

Условно-патогенные полирезистент-
ные микроорганизмы («ESCAPE»-
патогены – от англ. «escape» — усколь-
зать, избегать, спасаться) эффективно 
«избегающие» действия антибактериаль-
ных препаратов, вызывают самые тяже-
лые, хронические и латентные инфекци-
онные процессы [2]. 

Мнгие виды Campylobacter колонизир
уют кишечник домашней птицы и водо-
плавающих птиц, но, как правило, не яв-
ляются патогенными для птиц. Исключе-
ние составляет Campylobacter  hepaticus - 
возбудитель пятнистой болезни печени у 
кур-несушек [3,4, 5, 7, 8]. 

Campylobacter  jejuni - это преоблада-
ющий вид, связанный с инфекцией пище-
вого происхождения, происходящей от 
домашней птицы, но в некоторых случаях 
из кишечного тракта птиц также  могут 
выделяться C. coli и C. lari [1,4, 6, 7, 
10,11]. 

В условиях нарушения адаптционных 
механизмов, при иммунодефицитных 
состояниях, вызванных действием раз-
личных факторов, нерациональное приме-
нение антибактериальных средств приво-
дит к тому, что патогенные персистирую-
щие бактерии вызывают бактериальные 
инфекции, нанося значительный ущерб 
птицеводческим хозяйствам [3, 5, 6]. 

Разнообразный видовой спектр микро-
организмов, формирование ими в орга-

низме микробных биопленок, трудно 
культивируемые и атипичные формы воз-
будителей осложняют диагностику, про-
ведение профилактики и своевременного 
лечения [2,4]. 

Проблема распространения бактери-
альных инфекций птиц, ассоциированных 
с условно-патогенными микроорганизма-
ми, занимает значительное место в совре-
менной инфекционной патологии птиц. 
Несмотря на противоэпизоотические ме-
роприятия, частота возникновения таких 
инфекций, летальность и увеличение сто-
имости лечения продолжают возрастать 
[2]. 

 Для успешной фармакотерапии птиц 
важны видовая идентификация возбуди-
телей, анализ антибиотикограмм и пра-
вильная интерпретация результатов, 
надзор за механизмами антибиотикорези-
стентности. Это необходимо ветеринар-
ным врачам для осуществления рацио-
нального подбора антибактериальных 
препаратов и прогнозирования их клини-
ческой эффективности. В птицеводческих 
хозяйствах алгоритм антимикробной те-
рапии требует пересмотра чаще, чем дру-
гие виды лечения.  

Учитывая вышеизложенное, цель ра-
боты – определить видовое разнообразие 
доминирующих этиологически значимых 
бактерий, циркулирующих в промышлен-
ном птицеводстве 
МАТЕРИАЛЫ И МЕТОДЫ 

 Первичные посевы из печени и желч-
ного пузыря делали на колумбийский 
агар с бараньей кровью, МПБ, МПБ с 
6,5% соли, среду Кода, среду Эндо, затем 
инкубировали посевы при 37℃ в течение 
24 часов.  

Получали чистую культуру, изучали 
морфологические, культурально-

пользуемых в  средах для обогащения  Campylobacter  и селективном агаре. 
Появление новых видов Campylobacter требует пересмотра алгоритмов фенотипиче-

ской идентификации. Необходимо обновить базы данных масс-спектрометрии MALDI 
TOF и разработать специфические праймеры для идентификации новых видов Campylo-
bacter. 

Значительная вариабельность показателей выявления той или иной микрофлоры из 
печени и желчного пузыря указывает на существенные различия в этиологии бактери-
альных инфекций птиц.  
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биохимические и патогенные свойства. 
Для последующей идентификации стреп-
тококков и энтерококков до вида приме-
няли тест-системы: STREPTOtest 24 
(«Erba Lachema», Чешская Республика) и 
api 20 Strep («BIOMERIEUX», Франция), 
для идентификации энтеробактерий ис-
пользовали Enterotest 24 N, EnteroRapid 
24 («Erba Lachema», Чешская Республи-
ка), api 20 E и Rapid 20 E 
(«BIOMERIEUX», Франция), для иденти-
фикации грамотрицательных нефермен-
тирующих бактерий использовали Nefermtest 
24 («Erba Lachema», Чешская Республика). 

Культивирование кампилобактерий 
проводили в микроаэрофильных условиях 
в течение 5-7 суток при температуре 42 
0С с применением микроаэрофильно-
генерирующей системы: газогенерирую-
щих пакетов «Кампилогаз», анаэростат. 

Для выделения кампилобактерий при-
менили модифицированный бульон Пре-
стона, инкубировали при 37 ° C в мик-
роаэрофильных условиях в течение 7 
дней, а затем изолировали на селектив-
ный агар Престона, эритрит-агар с селек-
тивными добавками фирмы Oxoid и 5-7% 
дефибринированной крови лошади. Для 
идентификации использовали коммерче-
ские тестовые системы (API Campy). 
РЕЗУЛЬТАТЫ ИССЛЕДОВАНИЙ 

По результатам за период 2019 по 

Таблица 1 
Видовой спектр различных видов микроорганизмов, выделенных из пато-

логического материала птиц на птицефабриках 

  

Виды 

культур 

Тер-

мофи

льные 

Cam-

pylob

acter 

spp. 

En-
tero
cocc
us 

fae-
calis 

Esche-

richia 

coli 

Citro

bacte

r 

freun

dii 

Pse
udo
mon
as 
ae-
rugi
nos
a 

Proteus 
mirabilis 

  

  

Всего  

культур 

60 проб 4 18 36 3 4 6 71 

Удельный 
вес в % 

5,6 25,4 50,7 4,3 5,6 8,4 100 

2021 г. нами были проведены бактериоло-
гические исследования патологического 
материала птиц на птицефабриках раз-
личного технологического направления.  
Всего было исследовано 60 трупов пав-
ших и вынужденно убитых птиц из 4-х 
птицефабрик. Посевы делали из крови 
сердца, печени, желчного пузыря.  

Микроорганизмы были вирулентны, 
отличались по культурально-
биохимическим свойствам. Видовой со-
став микроорганизмов, выделяемых из 
трупов птиц, представлен в таблице 1. 

Из таблицы видно, что из трупов птиц 
выделены 71 культура шести видов мик-
роорганизмов. Доминирующими видами 
являются Escherichia coli, удельный вес 
которой составляет 50,7%, Enterococcus 
faecalis - 25,4% и Proteus mirabilis - 8,4%. 
Также из органов были выделены термо-
фильные Campylobacter spp.- 4,3%., среди 
которых эпидемиологически опасные 
виды, такие как Campylobacter jejuni. 

Из данных, представленных в таблице, 
видно, что такие культуры, как Escherich-
iа coli, Proteus mirabilis, Pseudomonas ae-
ruginosa, Enterococcus faecalis, выделяют-
ся из многих органов, что свидетельству-
ет о генерализованности инфекционного 
процесса. 

Культуры термофильных Campylobac-
ter  spp. были выделены из печени, что 



Международный вестник ветеринарии, № 1, 2022 г. 

 

 25 

указывает на органотропность этих видов 
микроорганизмов. 

Видовой состав выделяемой микро-
флоры обусловлен эпизоотической ситуа-
цией в каждом отдельном хозяйстве, 
следствием чего является различное про-
центное соотношение доминирующих 
видов. 

Получены чистые культуры термо-
фильных кампилобактерий на селектив-
ном агаре Престона с культивированием в 
течение 7 суток при температуре 42 0С  в 
микроаэрофильных условиях. 

 Учитывая особенности роста в режи-
ме культивирования до   7 суток, культу-
рально-биохимические свойства, отсут-
ствие роста на средах с цефоперазоном 
можно предположить, что некоторые вы-
деленные изоляты относятся к виду Cam-
pylobacter avium или Campylobacter hepat-
icus. 

Культивирование C. hepaticus затруд-
нено, поскольку  он чувствителен к ряду 
противомикробных препаратов, использу-
емых в средах для обогаще-
ния термофилных видов Campylobacter и 
селективном агаре. 

Коммерческие тестовые системы (API 
Campy) в настоящее время не позволили 
идентифицировать Campylobacter avium и 
Campylobacter hepaticus. 

Видовая идентификация и дифферен-
циация термофильных видов Campylobac-
ter  с применением MALDI TOF масс-
спектрометрии и полимеразной цепной 
реакции затруднительна в практической 
работе.  Появление новых видов термо-
фильных Campylobacter требует пере-
смотра алгоритмов фенотипической иден-
тификации: обновления базы данных MALDI 
TOF масс-спектрометрии и разработки, 
специфических праймеров для идентифи-
кации новых видов Campylobacter. 
ВЫВОДЫ 

 Значительная вариабельность пред-
ставителей той или иной микрофлоры, 
выделенной из печени и желчного пузы-
ря, указывает на существенные различия 
в этиологии бактериальных инфекций 
птиц. В каждом птицехозяйстве 
наблюдается особенный спектр доми-

нирующих этиологически зачимых бак-
терий. 

Внедрение в лабораторную практику 
молекулярных методов исследований для 
идентификации возбудителей и быстрого 
получения результатов анализа позволит 
в короткие сроки принимать решения по 
схеме лечения птиц, а точная идентифи-
кация патогенных микроорганизмов со-
кращает спектр используемых антибиоти-
ков, что поддерживает продуктивность на 
высоком уровне и обеспечивает продо-
вольственную безопасность. 

Исследование выполнено в рамках 
выполнения государственного задания на 
оказание государственных услуг 
(Соглашение Минсельхоза России от 
21.01.2021 № 082-03-2021-259/1). 

SPECIES DIVERSITY OF DOMINANT 
ETIOLOGICALLY SIGNIFICANT BACTE-
RIA CIRCULATING IN INDUSTRIAL 
POULTRY. Makavchik S.A. - candidate of 
Veterinary Sciences, Associate Professor, Smir-
nova L.I. - candidate of Veterinary Sciences, 
Associate Professor, Sukhinin A.A. - doctor of 
Biological sciences, professor, Kuzmin V.A. - 
doctor of Veterinary Sciences, professor, «St. 
Petersburg state University medicine», St. Pe-
tersburg.  
ABSTRACT 

The problem of the spread of bacterial infec-
tions of birds associated with opportunistic micro-
organisms occupies a significant place in the mod-
ern infectious pathology of birds. 

The aim of this work is to determine the spe-
cies diversity of the dominant etiologically signifi-
cant bacteria circulating in industrial poultry farm-
ing. 

Based on the results for the period 2019 to 
2020, we carried out bacteriological studies of 
pathological material from birds in poultry farms of 
various technological directions. 

The dominant species are Escherichia coli, 
which accounts for 50.7%, Enterococcus faecalis - 
25.4%, and Proteus mirabilis - 8.4%. Also, thermo-
philic Campylobacter spp. - 4.3% were isolated 
from the organs, including such epidemiologically 
dangerous species as Campylobacter jejuni. The 
microorganisms were virulent and differed in their 
cultural and biochemical properties. 

Cultures such as Escherichia coli, Proteus mira-
bilis, Pseudomonas aeruginosa, Enterococcus fae-
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calis are isolated from many organs, which indi-
cates the generalization of the infectious process, 
the culture of thermophilic Campylobacter spp. 
were isolated from the liver, which indicates the 
organotropy of these types of microorganisms. 

The species composition of the allocated mi-
croflora is determined by the epizootic situation in 
each individual farm, which results in a different 
percentage of the dominant species. 

Pure cultures of thermophilic campylobacter 
were obtained on selective Preston agar with culti-
vation for 7 days at a temperature of 42 ° C under 
microaerophilic conditions. However, culturing 
Campylobacter hepaticus is difficult because it is 
sensitive to a number of antimicrobial agents used 
in Campylobacter enrichment media and selective 
agar. 

The emergence of new Campylobacter species 
requires a revision of phenotypic identification 
algorithms. MALDI TOF mass spectrometry data-
bases need to be updated and specific primers de-
veloped to identify new Campylobacter species. 

Significant variability of indicators of indica-
tion of one or another microflora from the liver and 
gallbladder indicates significant differences in the 
etiology of bacterial infections of birds. 
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